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Abstract

An evaluation of DNA/RNA mutations indicates that they cannot provide significant new levels of information.  Instead, mutations will produce degradation of the information in the genome.  This is the opposite of the predictions of the neoDarwinian origins model.  Such genome degradation is counteracted by natural selection that helps maintain the status quo.  Degradation results for many reasons, two of which are reviewed here.  1) there is a tendency for mutations to produce a highly disproportionate number of certain nucleotide bases such as thymine and 2) many mutations occur in only a relatively few places within the gene called “hot spots,” and rarely occur in others, known as “cold spots.” An intensive review of the literature fails to reveal a single clear example of a beneficial information-gaining mutation.  Conversely, thousands of deleterious mutations exist, supporting the hypothesis that very few mutations are beneficial.  These findings support the creation origins model.
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Výňatek

Prověřování mutací DNA/RNA ukazuje, že mutace nejsou schopny poskytnout nějaké významnější hodnoty informace. Naopak, mutace produkují zhoršování informace v genomu. To je ovšem v protikladu k předpovědím neodarwinistického modelu o původu přírody. Proti této degradaci genomu působí přírodní výběr, který pomáhá zachovat status quo. Degradace má své mnohé příčiny, dvě z nich jsou probírány zde v tomto článku. 

1) Mutace mají tendenci produkovat vysoký nepoměr některých nukleotidových bází jako je thymin
2) Mnoho mutací probíhá jen v relativně několika málo místech genu nazývaných „hot spots“ (horká místa), a zřídkakdy proběhnou v jiných místech, nazývaných „cold spots“ (studená místa). 

Velmi intenzívní přehled literatury nevydává žádný jasný příklad mutace, při které byla získána prospěšná informace. Naproti tomu existují tisíce škodlivých mutací, které tak podporují hypotézu, že jen velmi málo mutací je prospěšných. Tato zjištění podporují stvořitelský model o původu přírody. 
Celý článek v angličtině najdete zde: http://www.trueorigin.org/mutations01.asp

